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Matematinis modeliavimas vézio raidos molekuliniy mechanizmy atskleidimui ir vaisty
komplekto parinkimui yra itin svarbus, nes eksperimentavimas in vivo ir in vitro kaip taisyklé yra
brangus bei uzima daug laiko. Siuo metu téra sumodeliuota tik atskiros tumorigenezés proceso dalys -
aprasyti kai kurie molekuliy apykaitos srautai ir virsmai, kadangi néra pilno molekulinio lygmens vézio
raidos modelio. Viena i§ svarbiy daliy yra taip vadinamy vienangliy fragmenty (one carbon units)
apykaita, nuo jos priklauso geny ekspresija — baltymy ir DNR nukleotidy sinteze¢, apykaita prie§ du
deSimtmecius sumodeliavo Duke universiteto mokslininkai (Michael C Reed et al. A mathematical
model of glutathione metabolism, 2008) Sis modelis savo taikyme onkologijoje turi ir privalumy, ir
spragy. Veézio gydymo medikamentais modelis sukurtas O.A. Nave (A mathematical model for
treatment using chemo-immunotherapy. Heliyon. 2022 Apr 26) suteikia galimybe ne tik vertinti atskiras
vaistings terapijos taktikas, bet ir ieSkoti optimalumo, taciau jam triiksta detalumo. Proverzis téra
Jmanomas remiantis sisteminiu poziiiriu, kuris pvz. leidZia struktiirizuoti K-ras onkogeno salygota
tumorigenezés procesa ir leidzia formuluoti atitinkama matematinio modeliavimo uZzdavinj vaisty

komplekto poveikio vertinimui.
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